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§1 RECEIVED 



Wed%v 21 09:^*22 2001 [BLASTN 2.2.1 [Jul-12-2001] , NCBI] JUN 0 4 2002 

Repea^^^^^^summary below) 

/home/nSj^/Molbio/carpenda/tempblast/ss . DNA35 680 (3531 bp) I tUI OtN / £8 \600/29QQ ' 

Sequences producing High-scoring Segment Pairs: Frame Score Match Pet E-val ^ 

1 P_AAZ64954 Membrane-bound protein PRO290 encoding c + 3531 3531 100 0.0 

2 P_AAF44100 Human PRO290 (UNQ253) nucleotide sequenc + 3531 3531 100 0.0 ^ 

3 P~AAC58368 Human PRO290 nucleotide sequence SEQ ID + 3531 3531 100 0.0 



>1 P_AAZ64954 Membrane-bound protein PRO290 encoding cDNA. (3531 bp) [1 seg] 
Score - 3531 (7000 bits), Expect = 0.0 £A 



************************************************************ 
P AAZ64 954 1 CCCACGCGTCCGCCCACGCGTCCGGCTGAACACCTCTTCTTTGGAGTCAGCCACTGATGA 

GGCAGGGTCCCCACTTGCAGCTGCAGCAGCTGCAGCAGCTGCAGAGCGCTGCTCCTGGCT 
************************************************************ 



************************************************************ 



****** **************************************** ************** 



Identities 


= 353 


ss. DNA35680 


1 


P__AAZ64 954 


1 


ss. DNA35680 


61 


P_AAZ64 954 


61 


ss.DNA35680 


121 


P_AAZ64 954 


121 


ss.DNA35680 


181 


P AAZ64954 


181 


SS.DNA35680 


241 


P_AAZ64 954 


241 


ss . DNA35680 


301 


P_AAZ64 954 


301 


ss.DNA35680 


361 


P_AAZ64 954 


361 


SS.DNA35680 


421 


P_AAZ64954 


421 


SS.DNA35680 


481 


P_AAZ64954 


481 


SS.DNA35680 


541 


P_AAZ64954 


541 


SS.DNA35680 


601 



********** 



************************************************** 



************************************************************ 



************************************************************ 
P AAZ64 954 361 CTATGACATGCTTATGAGCAGTGGGCAGCGGCGCCAGTGGGAGCGCGCCCAGAGTCGTCG 



******* 



* ********************* ******************* ************ 



****** 



************** * * ************************************** 



************* 



*********************************************** 



ss . DNA35680 601 CCCCCGCTGGAAACTGTCCAGCGCCGAGACATATTCACGCATGCGTCTGAAGCTGGTGCC 



************************************************************ 

P AAZ64 954 601 CCCCCGCTGGAAACTGTCCAGCGCCGAGACATATTCACGCATGCGTCTGAAGCTGGTGCC ^ 



ss DNA35680 661 CAACCATCACTTCGACCCTCACCTGGAAGCCAGCGCTCTCCGAGACAATCTGGGTGAGGT 
************************************************************ 
P AAZ64 954 661 CAACCATCACTTCGACCCTCACCTGGAAGCCAGCGCTCTCCGAGACAATCTGGGTGAGGT g£ 

ss DNA35680 721 TCCCCTGACACCCACCGAGGAGGCCTCACTGCCTCTGGCAGTGACCAAAGAGGCCAAAGT VT 

************************************************************ 
P AAZ64 954 721 TCCCCTGACACGCACCGAGGAGGCCTCACTGCCTCTGGCAGTGACCAAAGAGGCCAAAGT ^ 

SS.DNA35680 781 GAGCACCCCACCCGAGTTGCTGCAGGAGGACCAGCTCGGCGAGGACGAGCTGGCTGAGCT Vr» 

************************************************************ 
P AAZ64954 781 GAGCACCCCACCCGAGTTGCTGCAGGAGGACCAGCTCGGCGAGGACGAGCTGGCTGAGCT 

ss DNA35680 841 GGAGACCCCGATGGAGGCAGCAGAACTGGATGAGCAGCGTGAGAAGCTGGTGCTGTCGGC 
************************************************************ 
P AAZ64954 841 GGAGACCCCGATGGAGGCAGCAGAACTGGATGAGCAGCGTGAGAAGCTGGTGCTGTCGGC 

ss DNA35680 901 CGAGTGCCAGCTGGTGACGGTAGTGGCCGTGGTCCCAGGGCTGCTGGAGGTCACCACACA 
************************************************************ 
P AAZ64954 901 CGAGTGCCAGCTGGTGACGGTAGTGGCCGTGGTCCCAGGGCTGCTGGAGGTCACCACACA 

ss DNA35680 961 GAATGTATACTTCTACGATGGCAGCACTGAGCGCGTGGAAACCGAGGAGGGCATCGGCTA 
************************************************************ 
PAAZ 64954 961 GAATGTATACTTCTACGATGGCAGCACTGAGCGCGTGGAAACCGAGGAGGGCATCGGCTA 

ss . DNA35680 1021 TGATTTCCGGCGCCCACTGGCCCAGCTGCGTGAGGTCCACCTGCGGCGTTTCAACCTGCG 
************************************************************ 
P AAZ64954 1021 TGATTTCCGGCGCCCACTGGCCCAGCTGCGTGAGGTCCACCTGCGGCGTTTCAACCTGCG 

ss DNA35680 1081 CCGTTCAGCACTTGAGCTCTTCTTTATCGATCAGGCCAACTACTTCCTCAACTTCCCATG 
************************************************************ 
P AAZ64954 1081 CCGTTCAGCACTTGAGCTCTTCTTTATCGATCAGGCCAACTACTTCCTCAACTTCCCATG 

ss DNA35680 1141 CAAGGTGGGCACGACCCCAGTCTCATCTCCTAGCCAGACTCCGAGACCCCAGCCTGGCCC 
************************************************************ 
P AAZ64 954 1141 CAAGGTGGGCACGACCCCAGTCTCATCTCCTAGCCAGACTCCGAGACCCCAGCCTGGCCC 

SS DNA35680 1201 CATCCCACCCCATACCCAGGTACGGAACCAGGTGTACTCGTGGCTCCTGCGCCTACGGCC 
************************************************************ 
P AAZ64 954 1201 CATCCCACCCCATACCCAGGTACGGAACCAGGTGTACTCGTGGCTCCTGCGCCTACGGCC 

SS.DNA35680 1261 CCCCTCTCAAGGCTACCTAAGCAGCCGCTCCCCCCAGGAGATGCTGCGTGCCTCAGGCCT 
************************************************************ 
P AAZ64954 1261 CCCCTCTCAAGGCTACCTAAGCAGCCGCTCCCCCCAGGAGATGCTGCGTGCCTCAGGCCT 

ss DNA35680 1321 TACCCAGAAATGGGTACAGCGTGAGATATCCAACTTCGAGTACTTGATGCAACTCAACAC 
************************************************************ 
P AAZ64954 1321 TACCCAGAAATGGGTACAGCGTGAGATATCCAACTTCGAGTACTTGATGCAACTCAACAC 

ss DNA35680 1381 CATTGCGGGGCGGACCTACAATGACCTGTCTCAGTACCCTGTGTTCCCCTGGGTCCTGCA 
************************************************************ 
P AAZ64954 1381 CATTGCGGGGCGGACCTACAATGACCTGTCTCAGTACCCTGTGTTCCCCTGGGTCCTGCA 

ss DNA35680 1441 GGACTACGTGTCCCCAACCCTGGACCTCAGCAACCCAGCCGTCTTCCGGGACCTGTCTAA 
************************************************************ 



P AAZ64 954 14 41 GGACTACGTGTCCCCAACCCTGGACCTCAGCAACCCAGCCGTCTTCCGGGACCTGTCTAA ^ 

ss DNA35680' 1501 GCCCATCGGTGTGGTGAACCCCAAGCATGCCCAGCTCGTGAGGGAGAAGTATGAAAGCTT ^ 

************************************************************ 

P AAZ64 954 1501 GCCCATCGGTGTGGTGAACCCCAAGCATGCCCAGCTCGTGAGGGAGAAGTATGAAAGCTT ^ 

ss DNA35680 1561 TGAGGACCCAGCAGGGACCATTGACAAGTTCCACTATGGCACCCACTACTCCAATGCAGC ^ 

************************************************************ ^T) 

P AAZ64 954 1561 TGAGGACCCAGCAGGGACCATTGACAAGTTCCACTATGGCACCCACTACTCCAATGCAGC £n[ 

ss DNA35680 1621 AGGCGTGATGCACTACCTCATCCGCGTGGAGCCCTTCACCTCCCTGCACGTCCAGCTGCA \j{ 
************************************************************ 

P AAZ64954 1621 AGG' 



CGTGATGCACTACCTCATCCGCGTGGAGCCCTTCACCTCCCTGCACGTCCAGCTGCA 



SS.DNA35680 1681 AAi 



GTGGCCGCTTTGACTGCTCCGACCGGCAGTTCCACTCGGTGGCGGCAGCCTGGCAGGC 



* * * 



********************************************************* 
GGCCGCTTTGACTGCTCCGACCGGCAGTTCCACTCGGTGGCGGCAGCCTGGCAGGC 



P_AAZ64954 1681 AAGT 1 

ss DNA35680 1741 ACGCCTGGAGAGCCCTGCCGATGTGAAGGAGCTCATCCCGGAATTCTTCTACTTTCCTGA 
************************************************************ 
^CGCCTGGAGAGCCCTGCCGATGTGAAGGAGCTCATCCCGGAATTCTTCTACTTTCCTGA 



P_AAZ64954 1741 A( 

s DNA35680 1801 CTTCCTGGAGAACCAGAACGGTTTTGACCTGGGCTGTCTCCAGCTGACCAACGAGAAGGT 
************************************************************ 
P AAZ64954 1801 CTTCCTGGAGAACCAGAACGGTTTTGACCTGGGCTGTCTCCAGCTGACCAACGAGAAGGT 

ss DNA35680 1861 AGGCGATGTGGTGCTACCCCCGTGGGCCAGCTCTCCTGAGGACTTCATCCAGCAGCACCG 
************************************************************ 
P_AAZ64954 1861 AGGCGATGTGGTGCTACCCCCGTGGGCCAGCTCTCCTGAGGACTTCATCCAGCAGCACCG 

ss DNA35680 1921 CCAGGCTCTGGAGTCGGAGTATGTGTCTGCACACCTACACGAGTGGATCGACCTCATCTT 
************************************************************ 
P AAZ64 954 1921 CCAGGCTCTGGAGTCGGAGTATGTGTCTGCACACCTACACGAGTGGATCGACCTCATCTT 



s 



ss DNA35680 1981 TGGCTACAAGCAGCGGGGGCCAGCCGCCGAGGAGGCCCTCAATGTCTTCTATTACTGCAC 
************************************************************ 
P AAZ64 954 1981 TGGCTACAAGCAGCGGGGGCCAGCCGCCGAGGAGGCCCTCAATGTCTTCTATTACTGCAC 

ss DNA3568 0 2041 CTATGAGGGGGCTGTAGACCTGGACCATGTGACAGATGAGCGGGAACGGAAGGCTCTGGA 
************************************************************ 
P AAZ64954 2041 CTATGAGGGGGCTGTAGACCTGGACCATGTGACAGATGAGCGGGAACGGAAGGCTCTGGA 

ss DNA35680 2101 GGGCATTATCAGCAACTTTGGGCAGACTCCCTGTCAGCTGCTGAAGGAGCCACATCCAAC 
************************************************************ 
P AAZ64 954 2101 GGGCATTATCAGCAACTTTGGGCAGACTCCCTGTCAGCTGCTGAAGGAGCCACATCCAAC 

ss DNA35680 2161 TCGGCTCTCAGCTGAGGAAGCAGCCCATCGCCTTGCACGCCTGGACACTAACTCACCTAG 
************************************************************ 
P AAZ64 954 2161 TCGGCTCTCAGCTGAGGAAGCAGCCCATCGCCTTGCACGCCTGGACACTAACTCACCTAG 

ss DNA35680 2221 CATCTTCCAGCACCTGGAGGAACTCAAGGCATTCTTCGCAGAGGTGACTGTGAGTGCCAG 
************************************************************ 
P AAZ64954 2221 CATCTTCCAGCACCTGGACGAACTCAAGGCATTCTTCGCAGAGGTGACTGTGAGTGCCAG 

ss DNA35680 2281 TGGGCTGCTGGGCACCCACAGCTGGTTGCCCTATGACCGCAACATAAGCAACTACTTCAG 
************************************************************ 
P AAZ64 954 2281 TGGGCTGCTGGGCACCCACAGCTGGTTGCCCTATGACCGCAACATAAGCAACTACTTCAG 



SS.DNA35680 2341 CTTCAGCAAAGACCCCACCATGGGCAGCCACAAGACGCAGCGACTGCTGAGTGGCCCGTG 
P AAZ64 954 2341 CTTCAGCAAAGACCCCACCATGGGCAGCCACAAGACGCAGCGACTGCTGAGTGGCCCGTG ^ 
,DNA35680 2401 GGTGCCAGGCAGTGGTGTGAGTGGACAAGCACTGGCAGTGGCCCCGGATGGAAAGCTGCT ^ 



ss 



V5 

P AAZ64 954 2401 GGTGCCAGGCAGTGGTGTGAGTGGACAAGCACTGGCAGTGGCCCCGGATGGAAAGCTGCT 
SS.DNA35680 2461 ATTCAGCGGTGGCCACTGGGATGGCAGCCTGCGGGTGACTGCACTACCCCGTGGCAAGCT <§J 

************************************************************ 

P AAZ64954 2461 ATTCAGCGGTGGCCACTGGGATGGCAGCCTGCGGGTGACTGCACTACCCCGTGGCAAGCT 

ss . DNA35680 2521 GTTGAGCCAGCTCAGCTGCCACCTTGATGTAGTAACCTGCCTTGCACTGGACACCTGTGG 
************************************************************ 
P_AAZ64 954 2521 GTTGAGCCAGCTCAGCTGCCACCTTGATGTAGTAACCTGCCTTGCACTGGACACCTGTGG 

ss . DNA35680 2581 CATCTACCTCATCTCAGGCTCCCGGGACACCACGTGCATGGTGTGGCGGCTCCTGCATCA 
************************************************************ 
P_AAZ64 954 2581 CATCTACCTCATCTCAGGCTCCCGGGACACCACGTGCATGGTGTGGCGGCTCCTGCATCA 

SS . DNA35680 2641 GGGTGGTCTGTCAGTAGGCCTGGCACCAAAGCCTGTGCAGGTCCTGTATGGGCATGGGGC 
************************************************************ 
P_AAZ64 954 2641 GGGTGGTCTGTCAGTAGGCCTGGCACCAAAGCCTGTGCAGGTCCTGTATGGGCATGGGGC 

ss . DNA35680 2701 TGCAGTGAGCTGTGTGGCCATCAGCACTGAACTTGACATGGCTGTGTCTGGATCTGAGGA 
************************************************************ 
P_AAZ64 954 2701 TGCAGTGAGCTGTGTGGCCATCAGCACTGAACTTGACATGGCTGTGTCTGGATCTGAGGA 

ss . DNA35680 2761 TGGAACTGTGATCATACACACTGTACGCCGCGGACAGTTTGTAGCGGCACTACGGCCTCT 
************************************************************ 
P_AAZ64 954 27 61 TGGAACTGTGATCATACACACTGTACGCCGCGGACAGTTTGTAGCGGCACTACGGCCTCT 

ss . DNA35680 2821 GGGTGCCACATTCCCTGGACCTATTTTCCACCTGGCATTGGGGTCCGAAGGCCAGATTGT 
************************************************************ 
P AAZ64 954 2821 GGGTGCCACATTCCCTGGACCTATTTTCCACCTGGCATTGGGGTCCGAAGGCCAGATTGT 

ss . DNA35680 2881 GGTACAGAGCTCAGCGTGGGAACGTCCTGGGGCCCAGGTCACCTACTCCTTGCACCTGTA 
************************************************************ 
P_AAZ64 954 2881 GGTACAGAGCTCAGCGTGGGAACGTCCTGGGGCCCAGGTCACCTACTCCTTGCACCTGTA 

ss . DNA35680 2941 TTCAGTCAATGGGAAGTTGCGGGCTTCACTGCCCCTGGCAGAGCAGCCTACAGCCCTGAC 
************************************************************ 
P AAZ64 954 2941 TTCAGTCAATGGGAAGTTGCGGGCTTCACTGCCCCTGGCAGAGCAGCCTACAGCCCTGAC 

ss . DNA35680 3001 GGTGACAGAGGACTTTGTGTTGCTGGGCACCGCCCAGTGCGCCCTGCACATCCTCCAACT 
************************************************************ 
P_AAZ64 954 3001 GGTGACAGAGGACTTTGTGTTGCTGGGCACCGCCCAGTGCGCCCTGCACATCCTCCAACT 

ss. DNA35680 3061 AAACACACTGCTCCCGGCCGCGCCTCCCTTGCCCATGAAGGTGGCCATCCGCAGCGTGGC 
************************************************************ 
P_AAZ64 954 3061 AAACACACTGCTCCCGGCCGCGCCTCCCTTGCCCATGAAGGTGGCCATCCGCAGCGTGGC 

ss. DNA35680 3121 CGTGACCAAGGAGCGCAGCCACGTGCTGGTGGGCCTGGAGGATGGCAAGCTCATCGTGGT 
************************************************************ 
P AAZ64 954 3121 CGTGACCAAGGAGCGCAGCCACGTGCTGGTGGGCCTGGAGGATGGCAAGCTCATCGTGGT 



s s . DNA35 68 0 3181 GGTCGCGGGGCAGCCCTCTGAGGTGCGCAGCAGCCAGTTCGCGCGGAAGCTGTGGCGGTC 
************************************************************ 

P_AAZ64 954 3181 GGTCGCGGGGCAGCCCTCTGAGGTGCGCAGCAGCCAGTTCGCGCGGAAGCTGTGGCGGTC 

ss .DNA35680 3241 CTCGCGGCGCATCTCCCAGGTGTCCTCGGGAGAGACGGAATACAACCCTACTGAGGCGCG 
************************************************************ 

P_AAZ64 954 3241 CTCGCGGCGCATCTCCCAGGTGTCCTCGGGAGAGACGGT^ATACAACCCTACTGAGGCGCG 

ss . DNA35680 3301 CTGAACCTGGCCAGTCCGGCTGCTCGGGCCCCGCCCCCGGCAGGCCTGGCCCGGGAGGCC 
************************************************************ 

P_AAZ64 954 3301 CTGAACCTGGCCAGTCCGGCTGCTCGGGCCCCGCCCCCGGCAGGCCTGGCCCGGGAGGCC 

ss . DNA35 680 3361 CCGCCCAGAAGTCGGCGGGAACACCCCGGGGTGGGCAGCCCAGGGGGTGAGCGGGGCCCA 
************************************************************ 

P_AAZ 64 954 3361 CCGCCCAGAAGTCGGCGGGAACACCCCGGGGTGGGCAGCCCAGGGGGTGAGCGGGGCCCA 

ss . DNA35680 3421 CCCTGCCCAGCTCAGGGATTGGCGGGCGATGTTACCCCCTCAGGGATTGGCGGGCGGAAG 
************************************************************ 

P_AAZ64 954 3421 CCCTGCCCAGCTCAGGGATTGGCGGGCGATGTTACCCCCTCAGGGATTGGCGGGCGGAAG 

ss . DNA35680 3481 TCCCGCCCCTCGCCGGCTGAGGGGCCGCCCTGAGGGCCAGCACTGGCGT.CT 
*************************************************** 

P_AAZ64 954 34 81 TCCCGCCCCTCGCCGGCTGAGGGGCCGCCCTGAGGGCCAGCACTGGCGTCT 

>2 P_AAF44100 Human PRO290 (UNQ253) nucleotide sequence SEQ ID NO: 32. (3531 bp) 
[1 seg] 

Score = 3531 (7000 bits), Expect = 0.0 

Identities - 3531/3531 (100%), at 1,1-3531,3531, Strand +/+ 

ss . DNA35 680 1 CCCACGCGTCCGCCCACGCGTCCGGCTGAACACCTCTTCTTTGGAGTCAGCCACTGATGA 
************************************************************ 

P_AAF4 4100 1 CCCACGCGTCCGCCCACGCGTCCGGCTGAACACCTCTTCTTTGGAGTCAGCCACTGATGA 

ss . DNA35 680 61 GGCAGGGTCCCCACTTGCAGCTGCAGCAGCTGCAGCAGCTGCAGAGCGCTGCTCCTGGCT 
************************************************************ 

P_AAF4 4100 61 GGCAGGGTCCCCACTTGCAGCTGCAGCAGCTGCAGCAGCTGCAGAGCGCTGCTCCTGGCT 

ss . DNA35680 121 GGTGCCACTGGTGCGCACGCTGCTAGACCGTGCCTATGAGCCGCTGGGGCTGCAGTGGGG 
*********************************** 

P_AAF4 4100 121 GGTGCCACTGGTGCGCACGCTGCTAGACCGTGCCTATGAGCCGCTGGGGCTGCAGTGGGG 

ss . DNA35680 181 ACTGCCCTCCCTGCCACCCACCAATGGCAGCCCCACCTTCTTTGAAGACTTCCAGGCTTT 
************************************************************ 

P_AAF44100 181 ACTGCCCTCCCTGCCACCCACCAATGGCAGCCCCACCTTCTTTGAAGACTTCCAGGCTTT 

ss . DNA35 680 241 TTGTGCCACACCCGAATGGCGCCACTTCATCGACAAACAGGTACAGCC7VACCATGTCCCA 
************************************************************ 

P_AAF4 4100 241 TTGTGCCACACCCGAATGGCGCCACTTCATCGACAAACAGGTACAGCCAACCATGTCCCA 

ss . DNA35680 301 GTTCGAAATGGACACGTATGCTAAGAGCCACGACCTTATGTCAGGTTTCTGGAATGCCTG 
************************************************************ 

P_AAF4 4100 301 GTTCGAAATGGACACGTATGCTAAGAGCCACGACCTTATGTCAGGTTTCTGGAATGCCTG 

ss . DNA35680 361 CTATGACATGCTTATGAGCAGTGGGCAGCGGCGCCAGTGGGAGCGCGCCCAGAGTCGTCG 
************************************************************ 

P AAF4 4100 361 CTATGACATGCTTATGAGCAGTGGGCAGCGGCGCCAGTGGGAGCGCGCCCAGAGTCGTCG 



ss . DNA35680 421 GGCCTTCCAGGAGCTGGTGCTGGAACCTGCGCAGAGGCGGGCGCGCCTGGAGGGGCTACG 
************************************************************ 
P AAF4 4100 421 GGCCTTCCAGGAGCTGGTGCTGGAACCTGCGCAGAGGCGGGCGCGCCTGGAGGGGCTACG ~j 

ss . DNA35 68 0 481 CTACACGGCAGTGCTGAAGCAGCAGGCAACGCAGCACTCCATGGCCCTGCTGCACTGGGG <C 
************************************************************ ^ 
P_AAF4 4100 4 81 CTACACGGCAGTGCTGAAGCAGCAGGCAACGCAGCACTCCATGGCCCTGCTGCACTGGGG ^ 

ss . DNA35680 541 GGCGCTGTGGCGCCAGCTCGCCAGCCCATGTGGGGCCTGGGCGCTGAGGGACACTCCCAT ^ 

*************************************** y> 

P_AAF4 4100 541 GGCGCTGTGGCGCCAGCTCGCCAGCCCATGTGGGGCCTGGGCGCTGAGGGACACTCCCAT ^ 

ss . DNA35 68 0 601 CCCCCGCTGGAAACTGTCCAGCGCCGAGACATATTCACGCATGCGTCTGAAGCTGGTGCC 
************************************************************ 

P AAF4 4100 601 CCCCCGCTGGAAACTGTCCAGCGCCGAGACATATTCACGCATGCGTCTGAAGCTGGTGCC 

ss .DNA35680 661 CAACCATCACTTCGACCCTCACCTGGAAGCCAGCGCTCTCCGAGACAATCTGGGTGAGGT 
************************************************************ 
P_AAF4 4100 661 CAACCATCACTTCGACCCTCACCTGGAAGCCAGCGCTCTCCGAGACAATCTGGGTGAGGT 

ss . DNA35 680 721 TCCCCTGACACCCACCGAGGAGGCCTCACTGCCTCTGGCAGTGACCAAAGAGGCCAAAGT 
************************************************************ 
P_AAF4 410 0 721 TCCCCTGACACCCACCGAGGAGGCCTCACTGCCTCTGGCAGTGACCAAAGAGGCCAAAGT 

ss . DNA35680 781 GAGCACCCCACCCGAGTTGCTGCAGGAGGACCAGCTCGGCGAGGACGAGCTGGCTGAGCT 
************************************************************ 
P_AAF4 4100 7 81 GAGCACCCCACCCGAGTTGCTGCAGGAGGACCAGCTCGGCGAGGACGAGCTGGCTGAGCT 

ss . DNA35 680 841 GGAGACCCCGATGGAGGCAGCAGAACTGGATGAGCAGCGTGAGAAGCTGGTGCTGTCGGC 
************************************************************ 

P AAF4 410 0 8 41 GGAGACCCCGATGGAGGCAGCAGAACTGGATGAGCAGCGTGAGAAGCTGGTGCTGTCGGC 

ss . DNA35680 901 CGAGTGCCAGCTGGTGACGGTAGTGGCCGTGGTCCCAGGGCTGCTGGAGGTCACCACACA 
************************************************************ 

P_AAF4 4100 901 CGAGTGCCAGCTGGTGACGGTAGTGGCCGTGGTCCCAGGGCTGCTGGAGGTCACCACACA 

ss . DNA35 680 961 GAATGTATACTTCTACGATGGCAGCACTGAGCGCGTGGAAACCGAGGAGGGCATCGGCTA 
************************************************************ 

P_AAF4 4100 961 GAATGT AT AC T T C T AC GAT GG C AG C AC T GAG C GCG T G G AAAC C GAGG AG G GC AT C G G C T A 

ss . DNA35680 1021 TGATTTCCGGCGCCCACTGGCCCAGCTGCGTGAGGTCCACCTGCGGCGTTTCAACCTGCG 
************************************************************ 

P_AAF4 4100 1021 TGATTTCCGGCGCCCACTGGCCCAGCTGCGTGAGGTCCACCTGCGGCGTTTCAACCTGCG 

ss . DNA35680 1081 CCGTTCAGCACTTGAGCTCTTCTTTATCGATCAGGCCAACTACTTCCTCAACTTCCCATG 
************************************************************ 

P_AAF4 4100 1081 CCGTTCAGCACTTGAGCTCTTCTTTATCGATCAGGCCAACTACTTCCTCAACTTCCCATG 

ss . DNA35680 1141 CAAGGTGGGCACGACCCCAGTCTCATCTCCTAGCCAGACTCCGAGACCCCAGCCTGGCCC 
************************************************************ 

P_AAF4 4100 1141 CAAGGTGGGCACGACCCCAGTCTCATCTCCTAGCCAGACTCCGAGACCCCAGCCTGGCCC 

ss. DNA35680 1201 CATCCCACCCCATACCCAGGTACGGAACCAGGTGTACTCGTGGCTCCTGCGCCTACGGCC 
************************************************************ 

P_AAF4 4100 1201 CATCCCACCCCATACCCAGGTACGGAACCAGGTGTACTCGTGGCTCCTGCGCCTACGGCC 
ss . DNA35680 1261 CCCCTCTCAAGGCTACCTAAGCAGCCGCTCCCCCCAGGAGATGCTGCGTGCCTCAGGCCT 



P AAF44100 1261 CCCCTCTCAAGGCTACCTAAGCAGCCGCTCCCCCCAGGAGATGCTGCGTGCCTCAGGCCT 

ss . DNA35680 1321 TACCCAGAAATGGGTACAGCGTGAGATATCCAACTTCGAGTACTTGATGCAACTCAACAC 

*************************************************** 
P_AAF44100 1321 TACCCAGAAATGGGTACAGCGTGAGATATCCAACTTCGAGTACTTGATGCAACTCAACAC 

ss . DNA35680 1381 CATTGCGGGGCGGACCTACAATGACCTGTCTCAGTACCCTGTGTTCCCCTGGGTCCTGCA. - 

*********************************** ************************* 
P AAF4 4100 1381 CATTGCGGGGCGGACCTACAATGACCTGTCTCAGTACCCTGTGTTCCCCTGGGTCCTGCA 



ss DNA35680 1441 GGACTACGTGTCCCCAACCCTGGACCTCAGCAACCCAGCCGTCTTCCGGGACCTGTCTAA 
************************************************************ 
P AAF44100 14 41 GGACTACGTGTCCCCAACCCTGGACCTCAGCAACCCAGCCGTCTTCCGGGACCTGTCTAA 

GCCCATCGGTGTGGTGAACCCCAAGCATGCCCAGCTCGTGAGGGAGAAGTATGAAAGCTT 



SS.DNA35680 1501 

*********** 

P AAF44100 1501 GCCCATCGGTGTGGTGAACCCCAAGCATGCCCAGCTCGTGAGGGAGAAGTATGAAAGCTT 



t **************** *********************************** 



ss DNA35680 1561 TGAGGACCCAGCAGGGACCATTGACAAGTTCCACTATGGCACCCACTACTCCAATGCAGC 
************************************************************ 

P AAF44100 1561 



TGAGGACCCAGCAGGGACCATTGACAAGTTCCACTATGGCACCCACTACTCCAATGCAGC 



ss DNA35680 1621 AGGCGTGATGCACTACCTCATCCGCGTGGAGCCCTTCACCTCCCTGCACGTCCAGCTGCA 
************************************************************ 
P AAF44100 1621 AGGCGTGATGCACTACCTCATCCGCGTGGAGCCCTTCACCTCCCTGCACGTCCAGCTGCA 

ss DNA35680 1681 AAGTGGCCGCTTTGACTGCTCCGACCGGCAGTTCCACTCGGTGGCGGCAGCCTGGCAGGC 
************************************************************ 
P AAF44100 1681 AAGTGGCCGCTTTGACTGCTCCGACCGGCAGTTCCACTCGGTGGCGGCAGCCTGGCAGGC 

ss DNA35680 17 41 ACGCCTGGAGAGCCCTGCCGATGTGAAGGAGCTCATCCCGGAATTCTTCTACTTTCCTGA 
************************************************************ 
P_AAF44100 1741 ACGCCTGGAGAGCCCTGCCGATGTGAAGGAGCTCATCCCGGAATTCTTCTACTTTCCTGA 

ss DNA35680 1801 CTTCCTGGAGAACCAGAACGGTTTTGACCTGGGCTGTCTCCAGCTGACCAACGAGAAGGT 
************************************************************ 
P AAF4 4100 1801 CTTCCTGGAGAACCAGAACGGTTTTGACCTGGGCTGTCTCCAGCTGACCAACGAGAAGGT 

ss DNA35680 1861 AGGCGATGTGGTGCTACCCCCGTGGGCCAGCTCTCCTGAGGACTTCATCCAGCAGCACCG 
************************************************************ 
P AAF4 4100 18 61 AGGCGATGTGGTGCTACCCCCGTGGGCCAGCTCTCCTGAGGACTTCATCCAGCAGCACCG 

ss DNA35680 1921 CCAGGCTCTGGAGTCGGAGTATGTGTCTGCACACCTACACGAGTGGATCGACCTCATCTT 
************************************************************ 

P AAF44100 1921 



CCAGGCTCTGGAGTCGGAGTATGTGTCTGCACACCTACACGAGTGGATCGACCTCATCTT 



ss DNA35680 1981 TGGCTACAAGCAGCGGGGGCCAGCCGCCGAGGAGGCCCTCAATGTCTTCTATTACTGCAC 
************************************************************ 
P_AAF4 4100 1981 TGGCTACAAGCAGCGGG'GGCCAGCCGCCGAGGAGGCCCTCAATGTCTTCTATTACTGCAC 

ss DNA35680 2041 CTATGAGGGGGCTGTAGACCTGGACCATGTGACAGATGAGCGGGAACGGAAGGCTCTGGA 
************************************************************ 

P AAF4 4100 2041 CTAT 



GAGGGGGCTGTAGACCTGGACCATGTGACAGATGAGCGGGAACGGAAGGCTCTGGA 



ss.DNA35680 2101 

****** 



GGGCATTATCAGCAACTTTGGGCAGACTCCCTGTCAGCTGCTGAAGGAGCCACATCCAAC 



****************************************************** 



P_AAF44100 2101 GGGCATTATCAGCAACTTTGGGCAGACTCCCTGTCAGCTGCTGAAGGAGCCACATCCAAC ^ 

S^ N A356B0 2161 -GGCTCTCAGC— <k 
P_AAF44100 2161 TCGGCTCTCAGCTGAGGAAGCAGCCCATCGCCTTGCACGCCTGGACACTAACTCACCTAG 

S ;. DN A356B0 2221 CATCTTCCAGCACCTGGAC^ R 
P_AAF44100 2221 CATCTTCCAGCACCTGGACGAACTCAAGGCATTCTTCGCAGAGGTGACTGTGAGTGCCAG 

-—5680 2281 TG^CTGCTGOeCJCCC^^ £ 
P_AAF44100 2281 TGGGCTGCTGGGCACCCACAGCTGGTTGCCCTATGACCGCAACATAAGCAACTACTTCAG 3 

J.DSA35680 CTTCAGCAAAGACCCCACC*^^ 

PJWF44100 2341 CTTCAGCAAAGACCCCACCATGGGCAGCCACAAGACGCAGCGACTGCTGAGTGGCCCGTG 

sI.D»A35680 2401 ™G G ™gTG_ 

P_AAF441O0 2401 GGTGCCAGGCAGTGGTGTGAGTGGACAAGCACTGGCAGTGGCCCCGGATGGAAAGCTGCT 

3^35680 2461 ATTCAGCGGTGGCCAGTGGGa™ 

P AAF4 4100 24 61 ATTCAGCGGTGGCCACTGGGATGGCAGCCTGCGGGTGACTGCACTACCCCGTGGCAAGCT 

3-NA356B0 2521 GTTGAGCCATCT^^ 

P_AAF44100 2521 GTTGAGCCAGCTCAGCTGCCACCTTGATGTAGTAACCTGCCTTGCACTGGACACCTGTGG 

S ;. DN A356B0 2581 CATCTACCTCATCTCAGGCTCCC^ 

P_AAF4 4100 2581 CATCTACCTCATCTCAGGCTCCCGGGACACCACGTGCATGGTGTGGCGGCTCCTGCATCA 

ss DNA35680 2641 GGGTGGTCTGTCAGTAGGCCTGGCACCAAAGCCTGTGCAGGTCCTGTATGGGCATGGGGC 
SS - UNA ************************************************************ 
P_AAF4 4100 2 641 GGGTGGTCTGTCAGTAGGCCTGGCACCAAAGCCTGTGCAGGTCCTGTATGGGCATGGGGC 

3—35680 2701 T^^T^T^T^^^T^T^X^TCT^ 

P_AAF4 4100 2701 TGCAGTGAGCTGTGTGGCCATCAGCACTGAACTTGACATGGCTGTGTCTGGATCTGAGGA 

ss DNA35680 2761 TGGAACTGTGATCATACACACTGTACGCCGCGGACAGTTTGTAGCGGCACTACGGCCTCT 
SS - ************************************************************ 
P_AAF44100 2761 TGGAACTGTGATCATACACACTGTACGC.CGCGGACAGTTTGTAGCGGCACTACGGCCTCT 

DNA35680 2821 GGGTGCCACATTCCCTGGACCTATTTTCCACCTGGCATTGGGGTCCGAAGGCCAGATTGT 
************************************************************ 
GGGTGCCACATTCCCTGGACCTATTTTCCACCTGGCATTGGGGTCCGAAGGCCAGATTGT 



SS 

* 

P AAF44100 2821 



3S.OKA356B0 2881 "AG™-™ 



AAF4 4 1 0 0 2881 GGTACAGAGCTCAGCGTGGGAACGTCCTGGGGCCCAGGTCACCTACTCCTTGCACCTGTA 

DNA35680 2941 TTCAGTCAATGGGAAGTTGCGGGCTTCACTGCCCCTGGCAGAGCAGCCTACAGCCCTGAC 

DNAJooou AWl ^^^ + + *************************************************** 

P AAF44100 2941 TTCAGTCAATGGGAAGTTGCGGGCTTCACTGCCCCTGGCAGAGCAGCCTACAGCCCTGAC 



P_ 
ss 



ss DNA35680 3001 GGTGACAGAGGACTTTGTGTTGCTGGGCACCGCCCAGTGCGCCCTGCACATCCTCCAACT 
************************************************************ 
P_AAF4 4100 3001 GGTGACAGAGGACTTTGTGTTGCTGGGCACCGCCCAGTGCGCCCTGCACATCCTCCAACT 

ss DNA35680 3061 AAACACACTGCTCCCGGCCGCGCCTCCCTTGCCCATGAAGGTGGCCATCCGCAGCGTGGC 
************************************************************ 
P AAF4 4100 3061 AAACACACTGCTCCCGGCCGCGCCTCCCTTGCCCATGAAGGTGGCCATCCGCAGCGTGGC 

ss DNA35680 3121 CGTGACCAAGGAGCGCAGCCACGTGCTGGTGGGCCTGGAGGATGGCAAGCTCATCGTGGT 
************************************************************ 
P AAF4 4100 3121 CGTGACCAAGGAGCGCAGCCACGTGCTGGTGGGCCTGGAGGATGGCAAGCTCATCGTGGT 

ss DNA35680 3181 GGTCGCGGGGCAGCCCTCTGAGGTGCGCAGCAGCCAGTTCGCGCGGAAGCTGTGGCGGTC 
************************************************************ 
P AAF4 4100 3181 GGTCGCGGGGCAGCCCTCTGAGGTGCGCAGCAGCCAGTTCGCGCGGAAGCTGTGGCGGTC 

ss DNA35680 3241 CTCGCGGCGCATCTCCCAGGTGTCCTCGGGAGAGACGGAATACAACCCTACTGAGGCGCG 
************************************************************ 
P AAF44100 3241 CTCGCGGCGCATCTCCCAGGTGTCCTCGGGAGAGACGGAATACAACCCTACTGAGGCGCG 

ss DNA35680 3301 CTGAACCTGGCCAGTCCGGCTGCTCGGGCCCCGCCCCCGGCAGGCCTGGCCCGGGAGGCC 
************************************************************ 
P AAF44100 3301 CTGAACCTGGCCAGTCCGGCTGCTCGGGCCCCGCCCCCGGCAGGCCTGGCCCGGGAGGCC 

ss DNA35680 3361 CCGCCCAGAAGTCGGCGGGAACACCCCGGGGTGGGCAGCCCAGGGGGTGAGCGGGGCCCA 
************************************************************ 
P AAF4 4100 3361 CCGCCCAGAAGTCGGCGGGAACACCCCGGGGTGGGCAGCCCAGGGGGTGAGCGGGGCCCA 

ss DNA35680 3421 CCCTGCCCAGCTCAGGGATTGGCGGGCGATGTTACCCCCTCAGGGATTGGCGGGCGGAAG 
************************************************************ 
P AAF44100 3421 CCCTGCCCAGCTCAGGGATTGGCGGGCGATGTTACCCCCTCAGGGATTGGCGGGCGGAAG 



SS.DNA35680 


3 


481 


TCCCGCCCCTCGCCGGCTGAGGGGCCGCCCTGAGGGCCAGCACTGGCGTCT 


P AAF44100 


3481 


TCCCGCCCCTCGCCGGCTGAGGGGCCGCCCTGAGGGCCAGCACTGGCGTCT 


>3 P_AAC58368 


Human PRO290 nucleotide sequence SEQ ID NO : 6 . (3531 bp) [1 seg] 


Score = 3531 
Identities = 


(7000 bits), Expect = 0.0 

3531/3531 (100%), at 1,1-3531,3531, Strand +/+ 


SS.DNA35680 




1 


CCCACGCGTCCGCCCACGCGTCCGGCTGAACACCTCTTCTTTGGAGTCAGCCACTGATGA 


P AAC58368 




1 


CCCACGCGTCCGCCCACGCGTCCGGCTGAACACCTCTTCTTTGGAGTCAGCCACTGATGA 


ss. DNA35680 




61 


GGCAGGGTCCCCACTTGCAGCTGCAGCAGCTGCAGCAGCTGCAGAGCGCTGCTCCTGGCT 


P_AAC58368 




61 


GGCAGGGTCCCCACTTGCAGCTGCAGCAGCTGCAGCAGCTGCAGAGCGCTGCTCCTGGCT 


SS.DNA35680 




121 


GGTGCCACTGGTGCGCACGCTGCTAGACCGTGCCTATGAGCCGCTGGGGCTGCAGTGGGG 


P_AAC58368 




121 


GGTGCCACTGGTGCGCACGCTGCTAGACCGTGCCTATGAGCCGCTGGGGCTGCAGTGGGG 


SS.DNA35680 




181 


ACTGCCCTCCCTGCCACCCACCAATGGCAGCCCCACCTTCTTTGAAGACTTCCAGGCTTT 


P AAC58368 




181 


ACTGCCCTCCCTGCCACCCACCAATGGCAGCCCCACCTTCTTTGAAGACTTCCAGGCTTT 



SS.DNA35680 241 ™«««™^^ O 

P_AAC58368 241 TTGTGCCACACCCGAATGGCGCCACTTCATCGACAAACAGGTACAGCCAACCATGTCCCA , 

P_AAC58368 301 GTTCGAAATGGACACGTATGCTAAGAGCCACGACCTTATGTCAGGTTTCTGGAATGCCTG ^ 

S5 .B„A33680 361 CTATGACATGCTTATGAGCAGTGGGC™ g 

P AAC58368 361 CTATGACATGCTTATGAGCAGTGGGCAGCGGCGCCAGTGGGAGCGCGCCCAGAGTCGTCG 

ss DNA35680 421 GGCCTTCCAGGAGCTGGTGCTGGAACCTGCGCAGAGGCGGGCGCGCCTGGAGGGGCTACG £ 
SS - ************************************************************ 3 

P_AAC58368 421 GGCCTTCCAGGAGCTGGTGCTGGAACCTGCGCAGAGGCGGGCGCGCCTGGAGGGGCTACG ^ 

s^- DNA35680 48! CTACACGGGAGTGCTGAa™^ 

P_AAC58368 481 CTACACGGCAGTGCTGAAGCAGCAGGCAACGCAGCACTCCATGGCCCTGCTGCACTGGGG 

S ;. DN A35 6 80 541 GGCGCTGTGGC™ " 

P_AAC58368 541 GGCGCTGTGGCGCCAGCTCGCCAGCCCATGTGGGGCCTGGGCGCTGAGGGACACTCCCAT 

SS.DNA35680 801 CGCCCGCTGG^CTGTCGAGCGCCGA™ 

P_AAC58368 601 CCCCCGCTGGAAACTGTCCAGCGCCGAGACATATTCACGCATGCGTCTGAAGCTGGTGCC 

S ;. D »A35680 661CAACCATCACTTCGAGCC.GACGTGGAA™ 

P_AAC58368 661 CAACCATCACTTCGACCCTCACCTGGAAGCCAGCGCTCTCCGAGACAATCTGGGTGAGGT 

si D»A35680 ,21 -CCGTGACACCGACCGAGGAGGC^ 

P_AAC58368 721 TCCCCTGACACCCACCGAGGAGGCCTCACTGCCTCTGGCAGTGACCAAAGAGGCCAAAGT 

ss DNA35680 781 GAGCACCCCACCCGAGTTGCTGCAGGAGGACCAGCTCGGCGAGGACGAGCTGGCTGAGCT 
SS - UN ************************************************************ 
P_AAC58368 781 GAGCACCCCACCCGAGTTGCTGCAGGAGGACCAGCTCGGCGAGGACGAGCTGGCTGAGCT 

S3-ONA35680 B41 GGAGACCCCGATGGAG™ 

P_AAC5 8368 841 GGAGACCCCGATGGAGGCAGCAGAACTGGATGAGCAGCGTGAGAAGCTGGTGCTGTCGGC 
s ;.O»35680 »01 CaBTSOCMCIGGT^ 

P_AAC58368 901 CGAGTGCCAGCTGGTGACGGTAGTGGCCGTGGTCCCAGGGCTGCTGGAGGTCACCACACA 

ss DNA35 680 961 GAATGTATACTTCTACGATGGCAGCACTGAGCGCGTGGAAACCGAGGAGGGCATCGGCTA 
SS - UW ************************************************************ 
P AAC58368 961 GAATGTATACTTCTACGATGGCAGCACTGAGCGCGTGGAAACCGAGGAGGGCATCGGCTA 

— 5680 1021 ™TTTCCGGC^ 

P AAC58368 1021 TGATTTCCGGCGCCCACTGGCCCAGCTGCGTGAGGTCCACCTGCGGCGTTTCAACCTGCG 



SS.DNA35680 1081 



CCGTTCAGCACTTGAGCTCTTCTTTATCGATCAGGCCAACTACTTCCTCAACTTCCCATG 



P_AAC58368 1081 CCGTTCAGCACTTGAGCTCTTCTTTATCGATCAGGCCAACTACTTCCTCAACTTCCCATG 

ss . DNA35680 1141 CAAGGTGGGCACGACCCCAGTCTCATCTCCTAGCCAGACTCCGAGACCCCAGCCTGGCCC 
************************************************************ 

P_AAC5 8 368 1141 CAAGGTGGGCACGACCCCAGTCTCATCTCCTAGCCAGACTCCGAGACCCCAGCCTGGCCC 

ss .DNA35680 1201 CATCCCACCCCATACCCAGGTACGGAACCAGGTGTACTCGTGGCTCCTGCGCCTACGGCC 
************************************************************ 

P_AAC5 8 368 1201 CATCCCACCCCATACCCAGGTACGGAACCAGGTGTACTCGTGGCTCCTGCGCCTACGGCC 

ss . DNA35680 1261 CCCCTCTCAAGGCTACCTAAGCAGCCGCTCCCCCCAGGAGATGCTGCGTGCCTCAGGCCT 
************************************************************ 

P_AAC58368 1261 CCCCTCTCAAGGCTACCTAAGCAGCCGCTCCCCCCAGGAGATGCTGCGTGCCTCAGGCCT 

ss . DNA35680 1321 TACCCAGAAATGGGTACAGCGTGAGATATCCAACTTCGAGTACTTGATGCAACTCAACAC 
************************************* 

P_AAC58368 1321 TACCCAGAAATGGGTACAGCGTGAGATATCCAACTTCGAGTACTTGATGCAACTCAACAC 

ss . DNA35680 1381 CATTGCGGGGCGGACCTACAATGACCTGTCTCAGTACCCTGTGTTCCCCTGGGTCCTGCA 
************************************************************ 

P_AAC58368 1381 CATTGCGGGGCGGACCTACAATGACCTGTCTCAGTACCCTGTGTTCCCCTGGGTCCTGCA 

ss . DNA35 680 14 41 GGACTACGTGTCCCCAACCCTGGACCTCAGCAACCCAGCCGTCTTCCGGGACCTGTCTAA 
************************************************************ 

P_AAC5 8368 1441 GGACTACGTGTCCCCAACCCTGGACCTCAGCAACCCAGCCGTCTTCCGGGACCTGTCTAA 

ss . DNA35 680 1501 GCCCATCGGTGTGGTGAACCCCAAGCATGCCCAGCTCGTGAGGGAGAAGTATGAAAGCTT 
************************************************************ 

P_AAC58368 1501 GCCCATCGGTGTGGTGAACCCCAAGCATGCCCAGCTCGTGAGGGAGAAGTATGAAAGCTT 

ss . DNA35680 1561 TGAGGACCCAGCAGGGACCATTGACAAGTTCCACTATGGCACCCACTACTCCAATGCAGC 
************************************************************ 

P_AAC5 8 368 1561 T GAG G AC C C AG C AG G G AC CAT T G AC AAG T T C C AC T AT G G C AC CC AC T AC T C C AA T G C AG C 

ss. DNA35680 1621 AGGCGTGATGCACTACCTCATCCGCGTGGAGCCCTTCACCTCCCTGCACGTCCAGCTGCA 
************************************************************ 

P__AAC58368 1621 AGGCGTGATGCACTACCTCATCCGCGTGGAGCCCTTCACCTCCCTGCACGTCCAGCTGCA 

ss. DNA35680 1681 AAGTGGCCGCTTTGACTGCTCCGACCGGCAGTTCCACTCGGTGGCGGCAGCCTGGCAGGC 
************************************************************ 

P_AAC58368 1681 AAGTGGCCGCTTTGACTGCTCCGACCGGCAGTTCCACTCGGTGGCGGCAGCCTGGCAGGC 

ss. DNA35680 1741 .ACGCCTGGAGAGCCCTGCCGATGTGAAGGAGCTCATCCCGGAATTCTTCTACTTTCCTGA 
************************************************************ 

P_AAC5 8 368 1741 ACGCCTGGAGAGCCCTGCCGATGTGAAGGAGCTCATCCCGGAATTCTTCTACTTTCCTGA 

ss . DNA35680 1801 CTTCCTGGAGAACCAGAACGGTTTTGACCTGGGCTGTCTCCAGCTGACCAACGAGAAGGT 
************************************************************ 

P_AAC58 368 1801 CTTCCTGGAGAACCAGAACGGTTTTGACCTGGGCTGTCTCCAGCTGACCAACGAGAAGGT 

ss. DNA35680 1861 AGGCGATGTGGTGCTACCCCCGTGGGCCAGCTCTCCTGAGGACTTCATCCAGCAGCACCG 
************************************************************ 

P_AAC58368 18 61 AGGCGATGTGGTGCTACCCCCGTGGGCCAGCTCTCCTGAGGACTTCATCCAGCAGCACCG 
ss . DNA35680 1921 CCAGGCTCTGGAGTCGGAGTATGTGTCTGCACACCTACACGAGTGGATCGACCTCATCTT 



P_AAC58368 1921 CCAGGCTCTGGAGTCGGAGTATGTGTCTGCACACCTACACGAGTGGATCGACCTCATCTT 
ss . DNA35680 1981 TGGCTACAAGCAGCGGGGGCCAGCCGCCGAGGAGGCCCTCAATGTCTTCTATTACTGCAC 
P_AAC58368 1981 TGGCTACAAGCAGCGGGGGCCAGCCGCCGAGGAGGCCCTCAATGTCTTCTATTACTGCAC 
ss . DNA35680 2041 CTATGAGGGGGCTGTAGACCTGGACCATGTGACAGATGAGCGGGAACGGAAGGCTCTGGA 
P AAC583 68 2 041 CTATGAGGGGGCTGTAGACCTGGACCATGTGACAGATGAGCGGGAACGGAAGGCTCTGGA 
ss . DNA35680 2101 GGGCATTATCAGCAACTTTGGGCAGACTCCCTGTCAGCTGCTGAAGGAGCCACATCCAAC 
P_AAC5 8 368 2101 GGGCATTATCAGCAACTTTGGGCAGACTCCCTGTCAGCTGCTGAAGGAGCCACATCCAAC 
ss . DNA35680 2161 TCGGCTCTCAGCTGAGGAAGCAGCCCATCGCCTTGCACGCCTGGACACTAACTCACCTAG 
P__AAC58368 2161 TCGGCTCTCAGCTGAGGAAGCAGCCCATCGCCTTGCACGCCTGGACACTAACTCACCTAG 
ss . DNA35680 2221 CAT C T T C C AGC AC C T G G ACG AAC T C AAG GC AT T C T T CGC AG AGG T G AC T G T GAG T GC C AG 
P AAC58368 2221 CATCTTCCAGCACCTGGACGAACTCAAGGCATTCTTCGCAGAGGTGACTGTGAGTGGCAG 
ss . DNA35680 2281 TGGGCTGCTGGGCACCCACAGCTGGTTGCCCTATGACCGCAACATAAGCAACTACTTCAG 
P AAC58368 2281 TGGGCTGCTGGGCACCCACAGCTGGTTGCCCTATGACCGCAACATAAGCAACTACTTCAG 
ss . DNA35680 2341 CTTCAGCAAAGACCCCACCATGGGCAGCCACAAGACGCAGCGACTGCTGAGTGGCCCGTG 
P_AAC5 8 368 2341 C T T C AG C AAAG AC C C C AC CAT G G G C AGC C AC AAG AC G C AGC G AC TGCTGAGTGGCCCGTG 
ss . DNA35680 24 01 GGTGCCAGGCAGTGGTGTGAGTGGACAAGCACTGGCAGTGGCCCCGGATGGAAAGCTGCT 
P AAC58368 24 01 GGTGCCAGGCAGTGGTGTGAGTGGACAAGCACTGGCAGTGGCCCCGGATGGAAAGCTGCT 
ss. DNA35680 24 61 ATTCAGCGGTGGCCACTGGGATGGCAGCCTGCGGGTGACTGCACTACCCCGTGGCAAGCT 
P AAC58368 2461 ATTCAGCGGTGGCCACTGGGATGGCAGCCTGCGGGTGACTGCACTACCCCGTGGCAAGCT 
ss . DNA35680 2521 GTTGAGCCAGCTCAGCTGCCACCTTGATGTAGTAACCTGCCTTGCACTGGACACCTGTGG 
P AAC58368 2521 GTTGAGCCAGCTCAGCTGCCACCTTGATGTAGTAACCTGCCTTGCACTGGACACCTGTGG 
ss . DNA35680 2581 CATCTACCTCATCTCAGGCTCCCGGGACACCACGTGCATGGTGTGGCGGCTCCTGCATCA 
P AAC58368 2581 CATCTACCTCATCTCAGGCTCCCGGGACACCACGTGCATGGTGTGGCGGCTCCTGCATCA 
ss.DNA35680 2641 GGGTGGTCTGTCAGTAGGCCTGGCACCAAAGCCTGTGCAGGTCCTGTATGGGCATGGGGC 
P AAC58368 2641 GGGTGGTCTGTCAGTAGGCCTGGCACCAAAGCCTGTGCAGGTCCTGTATGGGCATGGGGC 
ss. DNA35 680 27 01 TGCAGTGAGCTGTGTGGCCATCAGCACTGAACTTGACATGGCTGTGTCTGGATCTGAGGA 
P AAC58368 2701 TGCAGTGAGCTGTGTGGCCATCAGCACTGAACTTGACATGGCTGTGTCTGGATCTGAGGA 
SS.DNA35680 27 61 TGGAACTGTGATCATACACACTGTACGCCGCGGACAGTTTGTAGCGGCACTACGGCCTCT 
P AAC58368 2761 TGGAACTGTGATCATACACACTGTACGCCGCGGACAGTTTGTAGCGGCACTACGGCCTCT 



ss . DNA35680 2821 GGGTGCCACATTCCCTGGACCTATTTTCCACCTGGCATTGGGGTCCGAAGGCCAGATTGT 
********************** *************************** *********** 
P__AAC58368 2821 GGGTGCCACATTCCCTGGACCTATTTTCCACCTGGCATTGGGGTCCGAAGGCCAGATTGT 

ss. DNA35680 2881 GGTACAGAGCTCAGCGTGGGAACGTCCTGGGGCCCAGGTCACCTACTCCTTGCACCTGTA 
************************************************************ 

P_AAC5 8 3 68 28 81 GGTACAGAGCTCAGCGTGGGAACGTCCTGGGGCCCAGGTCACCTACTCCTTGCACCTGTA 

ss . DNA35 680 2 941 TTCAGTCAATGGGAAGTTGCGGGCTTCACTGCCCCTGGCAGAGCAGCCTACAGCCCTGAC 
************************************************************ 

P_AAC58368 2 941 TTCAGTCAATGGGAAGTTGCGGGCTTCACTGCCCCTGGCAGAGCAGCCTACAGCCCTGAC 

ss . DNA35680 3001 GGTGACAGAGGACTTTGTGTTGCTGGGCACCGCCCAGTGCGCCCTGCACATCCTCCAACT 
************************************************************ 

P__AAC58 368 3001 GGTGACAGAGGACTTTGTGTTGCTGGGCACCGCCCAGTGCGCCCTGCACATCCTCCAACT 

ss. DNA35680 3061 AAACACACTGGTCCCGGCCGCGCCTCCCTTGCCCATGAAGGTGGCCATCCGCAGCGTGGC 
************************************************************ 

P_AAC5 8368 3061 AAACACACTGCTCCCGGCCGCGCCTCCCTTGCCCATGAAGGTGGCCATCCGCAGCGTGGC 

ss . DNA35 680 3121 CGTGACCAAGGAGCGCAGCCACGTGCTGGTGGGCCTGGAGGATGGCAAGCTCATCGTGGT 
************************************************************ 

P__AAC58 368 3121 CGTGACCAAGGAGCGCAGCCACGTGCTGGTGGGCCTGGAGGATGGCAAGCTCATCGTGGT 

ss. DNA35680 3181 GGTCGCGGGGCAGCCCTCTGAGGTGCGCAGCAGCCAGTTCGCGCGGAAGCTGTGGCGGTC 
************************************************************ 

P_AAC58368 3181 GGTCGCGGGGCAGCCCTCTGAGGTGCGCAGCAGCCAGTTCGCGCGGAAGCTGTGGCGGTC 

ss . DNA35680 3241 CTCGCGGCGCATCTCCCAGGTGTCCTCGGGAGAGACGGAATACAACCCTACTGAGGCGCG 
************************************************************ 

P_AAC58368 3241 CTCGCGGCGCATCTCCCAGGTGTCCTCGGGAGAGACGGAATACAACCCTACTGAGGCGCG 

ss. DNA35680 3301 CTGAACCTGGCCAGTCCGGCTGCTCGGGCCCCGCCCCCGGCAGGCCTGGCCCGGGAGGCC 
************************************************************ 
P_AAC58368 3301 CTGAACCTGGCCAGTCCGGCTGCTCGGGCCCCGCCCCCGGCAGGCCTGGCCCGGGAGGCC 

ss . DNA35680 3361 CCGCCCAGAAGTCGGCGGGAACACCCCGGGGTGGGCAGCCCAGGGGGTGAGCGGGGCCCA 
************************************************************ 

P_AAC58368 3361 CCGCCCAGAAGTCGGCGGGAACACCCCGGGGTGGGCAGCCCAGGGGGTGAGCGGGGCCCA 

ss. DNA35680 3421 CCCTGCCCAGCTCAGGGATTGGCGGGCGATGTTACCCCCTCAGGGATTGGCGGGCGGAAG 
************************************************************ 

P_AAC58368 34 21 CCCTGCCCAGCTCAGGGATTGGCGGGCGATGTTACCCCCTCAGGGATTGGCGGGCGGAAG 

ss. DNA35680 3481 TCCCGCCCCTCGCCGGCTGAGGGGCCGCCCTGAGGGCCAGCACTGGCGTCT 
*************************************************** 

P AAC58368 3481 TCCCGCCCCTCGCCGGCTGAGGGGCCGCCCTGAGGGCCAGCACTGGCGTCT 



